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vtRNA2-1: il protagonista dell’interazione
con le proteine dellimmunita innata
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sVvtRNA2-1a: un frammento di vtRNA2-1
associato alla malattia di Parkinson
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CONCLUSIONI E PROSPETTIVE

La maggior parte delle attuali conoscenze sulle loro funzioni si concentra
sulle infezioni virali e sul cancro.

La relazione tra vtRNA e i macchinari cellulari richiede ulteriori indagini,
anche per il fatto che il loro ruolo é associato

alle particelle ribonucleoproteiche della volta

la cui funzione non € ancora ben compresa.

| dettagli sull’entita, il ruolo e il loro meccanismo d’azione

in condizioni patologiche,

puod essere di fondamentale importanza

per nuovi approcci terapeutici e nuove strategie diagnostiche

basate sul’RNA anche se i risultati ad oggi sono ancora limitati.
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RIASSUNTO ESTESO

| vault RNA (VRNA) sono una classe di piccoli RNA non codificanti di circa 90-140 nucleotidi

che fanno parte di grandi complessi citoplasmatici chiamati vaults, strutture altamente conservate tra gli eucarioti.
Questi complessi sono ancora poco conosciuti, ma si ritiene che siano coinvolti in numerosi processi cellulari.
vengono trascritti dalla RNA polimerasi lll a partire da geni specifici che codificano per questi piccoli RNA non
codificanti.

La trascrizione dei vtRNA produce trascritti primari che subiscono una maturazione.

Dopo la loro sintesi, i viRNA si associano alle MVP e ad altre proteine del vault per formare il complesso vault maturo,
che viene trasportato nel citoplasma. Sono coinvolti in processi come il trasporto molecolare, la morte cellulare
programmata, autofagia e la modulazione dell’attivita immunitaria. Si pensa che possano agire come regolatori in
questi processi, potenzialmente influenzando la stabilita del’RNA messaggero e la risposta a segnali di stress.
Inoltre, sembrano mostrare resistenza ai farmaci chemioterapici. Le cellule tumorali spesso sovraesprimono i vault,
suggerendo che possano avere un ruolo nella protezione della cellula dal danno indotto dai farmaci,

riducendone Uefficacia e rendendo i tumori piu difficili da trattare. Un esempio €, in cui i livelli elevati di MVP sono
stati associati a una prognosi peggiore.Sono anche associati a malattie neurodegenerative. Anche se le prove sono
limitate, alcuni studi suggeriscono che anomalie nelle particelle del vault e nei vtRNA possano contribuire a malattie
come il morbo di parkinson e altre patologie neurodegenerative, probabilmente attraverso la modulazione dello
stress cellulare e dell’lomeostasi proteica . | vault RNA hanno quindi un ruolo emergente in diverse funzioni cellulari e
malattie. La loro implicazione in patologie come il cancro e le malattie neurodegenerative li rende un target
interessante per future ricerche terapeutiche. Tuttavia, molti dettagli sui loro meccanismi d'azione e la loro precisa
funzione rimangono ancora da chiarire.
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