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• PANORAMICA DELLA LOCALIZZAZIONE E 
L’EVOLUZIONE DEI vtRNA

DOI:10.1016/j.gendis.2023.01.014

Mappa e sequenza genomica che mostrano
 pre-MIR886/VTRNA2-1,
 i microRNA maturi “MIR886-5p e -3p” 
e il sito di inizio della trascrizione (TSS)

DOI:10.1182/blood-2011-06-362541

https://doi.org/10.1016/j.gendis.2023.01.014
https://doi.org/10.1182/blood-2011-06-362541


BIOGENESI DEI VAULT 
RNA

DOI:10.1007/s11033-024-09305-y

SFR2: protegge  i vtRNA dalla metilazione
 facendoli rimanere non processati

NSUN2: metilazione m5C nella posizione C69
facilita la frammentazione dei vtRNA  

DOI: org/10.1016/j.celrep.2013.06.029

https://doi.org/10.1016/j.celrep.2013.06.029


DINAMICHE CELLULARI GENERALI IN CUI 
SONO COINVOLTI

DOI:10.1007/s00018-020-03675-9

DOI:10.1016/j.gendis.2023.01.014

https://doi.org/10.1007/s00018-020-03675-9
https://doi.org/10.1016/j.gendis.2023.01.014


• vtRNA1-1: ruolo nell’autofagia

DOI:10.1021/acsnano.3c04739

Modello per la regolazione 
della clearance
 mediata da lisosoma
 e autofagia

DOI:10.1080/15548627.2021.1922983

DOI:10.1007/s11033-024-09305-y

https://doi.org/10.1021/acsnano.3c04739


• L'espressione ectopica
di vtRNA1-1 stimola
l'insediamento di EBV

Le analisi mutazionali evidenziano
 l'importanza del dominio centrale di vtRNA1-1
 per la resistenza all'apoptosi.

DOI:10.1038/ncomms8030

DOI: 10.1038/ncomms8030



svtRNAb-CYT34A : Resistenza al multifarmaco

Posizioni degli svRNA nella struttura secondaria predetta di vRNA

Struttura 3D del
Citocromo P450 3A4

DOI: 10.1038/ncb1972

DOI: 10.1016/j.tibs.2004.11.004

Stabilimento di metodi per quantificare svRNAb 
e analisi delle correlazioni di Spearman 
tra mRNA di CYP3A4 e svRNAb

DOI:10.3892/mmr.2016.5228

https://doi.org/10.1016/j.tibs.2004.11.004


vtRNA2-1: il protagonista dell’interazione
con le proteine dell’immunità innata

nucleotidi essenziali per le interazioni di PKR

I nucleotidi critici per il riconoscimento di OAS1
sotto-regolazione di vtRNA 2-1

La sopravvivenza globale 
dei pazienti con LMA 
corrisponde al livello di metilazione
 di VTRNA2-1

LMA=leucemia 
mieloide acuta

DOI 10.1182/blood-2011-06-362541
DOI:10.1007/s11033-024-09305-y



svtRNA2-1a: un frammento di vtRNA2-1 
associato alla malattia di Parkinson

DOI: 10.7759/cureus.13275

DOI:10.4161/rna.24813

[Espressione dei livelli di svtRNA2-1 in diverse regioni del cervello confrontato
Con individuo di controllo e stadi motori del PD>3]

Struttura svtRNA2-1a

DOI:10.4161/rna.24813

https://doi.org/10.7759%2Fcureus.13275
https://doi.org/10.4161/rna.24813
https://doi.org/10.4161/rna.24813


CONCLUSIONI E PROSPETTIVE

La maggior parte delle attuali conoscenze sulle loro funzioni si concentra 
sulle infezioni virali e sul cancro.
 La relazione tra vtRNA e i macchinari cellulari richiede ulteriori indagini, 
anche per il fatto che il loro ruolo è associato 
alle particelle ribonucleoproteiche della volta
 la cui funzione non è ancora ben compresa.
I dettagli sull’entità, il ruolo e il loro meccanismo d’azione
 in condizioni patologiche, 
può essere di fondamentale importanza 
per nuovi approcci terapeutici e nuove strategie diagnostiche
 basate sull’RNA anche se i risultati ad oggi sono ancora limitati.
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GRAZIE PER L’ATTENZIONE



I vault RNA (vRNA) sono una classe di piccoli RNA non codificanti di circa 90-140 nucleotidi 
che fanno parte di grandi complessi citoplasmatici chiamati vaults, strutture altamente conservate tra gli eucarioti. 
Questi complessi sono ancora poco conosciuti, ma si ritiene che siano coinvolti in numerosi processi cellulari. 
vengono trascritti dalla RNA polimerasi III a partire da geni specifici che codificano per questi piccoli RNA non 
codificanti. 
La trascrizione dei vtRNA produce trascritti primari che subiscono una maturazione. 
Dopo la loro sintesi, i vtRNA si associano alle MVP e ad altre proteine del vault per formare il complesso vault maturo,
 che viene trasportato nel citoplasma. Sono coinvolti in processi come il trasporto molecolare, la morte cellulare 
programmata, l’autofagia e la modulazione dell’attività immunitaria. Si pensa che possano agire come regolatori in 
questi processi, potenzialmente influenzando la stabilità dell’RNA messaggero e la risposta a segnali di stress. 
Inoltre, sembrano mostrare resistenza ai farmaci chemioterapici. Le cellule tumorali spesso sovraesprimono i vault, 
suggerendo che possano avere un ruolo nella protezione della cellula dal danno indotto dai farmaci,
 riducendone l’efficacia e rendendo i tumori più difficili da trattare. Un esempio è, in cui i livelli elevati di MVP sono 
stati associati a una prognosi peggiore.Sono anche associati a malattie neurodegenerative. Anche se le prove sono 
limitate, alcuni studi suggeriscono che anomalie nelle particelle del vault e nei vtRNA possano contribuire a malattie 
come il morbo di parkinson e altre patologie neurodegenerative, probabilmente attraverso la modulazione dello 
stress cellulare e dell’omeostasi proteica . I vault RNA hanno quindi un ruolo emergente in diverse funzioni cellulari e 
malattie. La loro implicazione in patologie come il cancro e le malattie neurodegenerative li rende un target 
interessante per future ricerche terapeutiche. Tuttavia, molti dettagli sui loro meccanismi d'azione e la loro precisa 
funzione rimangono ancora da chiarire.
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